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1 GCC TCT ACC CTC AAC TCT GGT TCT AAG GAA GTT GAG AAT CTC AAG AAG CCT TTC 54 

iASTLKSGSKEVENLKKPF 18 

55 ATG CCT CCT CGG GAG GTA CAT GTT CAG GTT ACC CAT TCT ATG CCA CCC CAA AAG 108 

19M PPREVHVQVTHSMPPQK 36 

109 ATT GAG ATC TTT AAA TCC CTA GAC AAT TGG GCT GAG GAG AAC ATT CTG GTT CAT 162 

37IEIFKSLDNWAEENILVH 54 

163 CTG AAG CCA GTT GAG AAA TCT TGG CAA CCG CAG GAT TTT TTC CCA GAT CCC GCC 216 

SSLKPVEKCWQPQDFLPDPA 12 

217 TCT GAT GGA TTT GAT CAG CAA GTC AGG GAA CTC AGG GAG AG A CCA AAG GAG ATT 2 70 

73S DGFDEQVRELRERAKEI 90 

271 CCT GAT GAT TAT TTT GTT GTT TTC GTT GGA GAC ATG ATA ACC GAA GAA CCC CTT 324 

91P DDYFVVLVGDMI TEEAL 108 

325 CCC ACT TAT CAA ACA ATG CTG AAT ACC TTC GAT GGA GTT CGG GAT GAA ACA GGT 3 78 

X09PTYQT-HLNTLDGVRDETG 126 

379 GCA AGT CCG ACC TCT TGG GCA ATT TGG ACA AGG CCA TGG ACT CCG GAA GAG AAT 4 32 

127 ASPTS WA I WTRAW TAEEN 144 

433 AGA CAT GGT GAC CTC CTC AAT AAG TAT CTC TAC CTA TCT GGA CGA CTG GAC ATG 4 86 

14SRHGDLLNKYLYLSGRV DM 162 

487 AGG CAA ATT GAG AAG ACA ATT CAA TAT TTC ATT GGT TCA GGA ATG GAT CCG CGG 540 

163 RQIEKTIQYLIGSGMDPR 180 

54 1 ACA CAA AAC ACT CCA TAC CTT GGC TTC ATC TAT ACA TCA TTC CAG CAA AGG CCA 5 94 

181 TENS PYLG F I YTS FQER.A 198 

595 ACC TTC ATT TCT CAT GGG AAC ACT GCC CGA CAA GCC AAA GAG CAT GGA GAC ATA 64 8 

199 TFISHGNTARQAKEHGD I 216 

64 9 AAG TTC GCT CAA ATA TCT GGT ACA ATT GCT GCA GAT GAG AAG CGC CAT GAG ACA 702 

217 KLAQI CGT IAADE KRHET 234 

703 GCC TAC ACA AAG ATA CTC GAA AAA CTC TTT GAG ATT GAT CCT GAT GGT ACC GTT 756 

23S AYTK I VEKLFE ID PDGTV 252 

757 TTC GCT TTT GCT GAT ATG ATG AGA AAG AAA ATT TCT ATG CCT GCA CAC TTG ATG 810 

253 LAFADMMRKKI SM PAHLM 270 

811 TAT GAT GGC CGA GAT GAT AAT CTT TTT GAC CAC TTT TCA GCT GTT GOG CAG CGT 864 

271 YDGRDDN L FDH FSA'VAQ R 288 

865 CTT GGA GTC TAC ACA GCA AAG GAT TAT GCA GAT ATA TTG GAG TTC TTG GTC GGC 918 

289 LGVYTAKDYADILEFLVG 306 

919 AGA TGG AAG CTG GAT AAA CTA ACC GGC CTT TCA GCT CAG GGA CAA AAC GCT CAG 972 

307 RWKVDKLTG LSAEGQKAQ 124 

973 GAC TAT GTT TCT CGG TTA QCT CCA AGA ATT AGA AGG CTG GAA GAG AGA GCT CAA 1026 

325 D Y „V £ -* * L . » V " P R 1 A R - R L E E R A Q 342 

1027 GGA AGG GCA AAG GAA GCA CCC ACC ATG CCT TTC ACC TGG ATT TTC GAT AGG CAA 1080 

343 GRAKEAPTMPFSWI FD'RQ 360 

1081 GTC AAG CTG TAG 1092 
361 V K L 
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